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Orzeski (Protista, Ciliophora) posiadajg ztozong strukture gatunku tj. w obrebie
szeregu ich rodzajéw, gatunki morfologiczne (taksonomiczne) sg zréznicowane
na odrebne gatunki kryptyczne, z izolowanymi pulami genowymi, zwane
syngenami.

Istotnym jest poznanie bioréznorodnosci otaczajgcego nas $wiata, zwtaszcza
struktury gatunkéw modelowych w badaniach genetycznych (klasycznych

i molekularnych), fizjologicznych, biochemicznych. Takim organizmem
modelowym jest Paramecium (pantofelek), jednokomérkowy organizm
eukariotyczny.

W obrebie rodzaju Paramecium problemy specjacji poznane sg dos¢ dobrze
w zespole gatunkéw P.aurelia, ztozonego z 15 gatunkéw ktére uzyskaty
binominalne nazwy (14 nazwanych przez Sonneborna w 1975,

kolejny P. sonneborni opisany w 1983 przez Aufderheide i innych).

Wobec braku jednoznacznej definicji gatunku u pierwotniakéw, ich ztozonej
struktury gatunku konieczne byly i sg dalsze badania, zwtaszcza gatunkow

o nierozstrzygnietej dotychczas strukturze, jak P. jenningsi.

Problem istnienia gatunkow kryptycznych (lub biologicznych) u P. jenningsi
wymagat ostatecznego zbadania i rozstrzygniecia. Powyzszy cel byto istotny
dla poznania filogenezy podrodzaju Paramecium, oraz wnioskowania kiedy
mogto nastagpi¢ rozdzielenie linii filogenetycznych prowadzacych do zespotu
gatunkéw P. aurelia, P. jenningsi i P. schewiakoffi.




Uzyskane wyniki i wnioski:

Wszystkie badane szczepy i gatunki P. jenningsi zostaty przebadane

dla okreslenia ich biologii (wystepowanie i przebieg autogamii i koniugacji),
przebadane cytologicznie (wykonano preparaty i dokumentacje fotograficzng
ich aparatu jadrowego osobnikéw wegetatywnych i autogamicznych)

i dokonano pomiaréw (komorki, makrojader i mikrojader).

Analizy filogenetyczne (oparte o 16 fragmentéw genomu jadrowego

i mitochondrialnego), z kolei, pozwolity na ustalenie pokrewienstw i powigzan
gatunkoéw w podrodzaju Paramecium. Do ich przeprowadzenia zaprojektowano
i po raz pierwszy z powodzeniem zastosowano nowe markery (mitochondrialne
i jadrowe). Za ich pomocg zbadano powigzania filogenetyczne zespotu
gatunkéw P. aurelia, P. jenningsi i P. schewiakoffi.

Wyniki uzyskane w trakcie realizacji projektu istotnie przyczynity sie

do poszerzenia wiedzy na temat bioréznorodnosci i zaleznosci ewolucyjnych
w podrodzaju Paramecium a w szczegolnosci:

1. Potwierdzono istnienie odrebnych gatunkéw biologicznych w obrebie
Paramecium jeningsi Diller & Earl 1958 przy objeciu badaniami wiekszej ilosci
szczepow (13) pochodzacych w nowych stanowisk z ré6znych kontynentow,
to jest z Azji, Ameryki Pétnocnej i Srodkowej, Afryki.

2. Uzyskane drzewa filogenetyczne, w oparciu o analizy fragmentéw genomu
jadrowego i mitochondrialnego, ujawnity wyrazng odrebnosc¢ trzech grup
szczepow, co jest zgodne z wynikami krzyzéwek. Szczepy te moga sie
krzyzowac w obrebie tych grup, dajac zywotne mieszance w pokoleniach
F1iF2.

3. Powyzszym grupom szczepdw nadano nazwy gatunkowe:

| - szczep z Indii (Bangalore), tylko jeden szczep, pierwotnie opisany przez
Dillera i Earla zachowuje nazwe Paramecium jenningsi.

Il - szczepy (6) z Japonii, Florydy, Panamy, Ugandy i Madagaskaru - tacznie
10 szczepdw, zostaty nazwane Paramecium tropicum.

Il - szczepy z Arabii Saudyjskiej i Chin (Shanghai) — 2 szczepy, nazwano
Paramecium asiaticum.

4. Zbadano tez relacje P. jenningsi z blisko pokrewnymi gatunkami, to jest

P. schewiakoffii zespotem gatunkéw P. aurelia. W oparciu o uzyskane wyniki
wysunieto wniosek, ze nastagpita gwattowna radiacja (rozdzielenie) grupy
P.aurelia-P. jenningsi-P. schewiakoffi, w wyniku ktérej genetyczne,
morfologiczne i molekularne granice miedzy gatunkami nie sg zgodne.
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