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Ocena
dorobku oraz osiagnigcia naukowego
w postepowaniu habilitacyjnym pana doktora Sebastiana Tarcza

Recenzja zostata wykonana na podstawie otrzymanych materiatow:

- zestawu 6 publikacji wskazanych jako osiagnigcie naukowe pod wspolnym tytutem— , Kod
kreskowy DNA jako narzedzie oceny zmiennosci genetycznej wybranych gatunkéw rodzaju
Paramecium (Orzeski, Pierwotniaki)” wraz z o§wiadczeniami wspolautorow,

- autoreferatu,

- wykazu opublikowanych prac naukowych wraz z informacja o osiagnigciach
dydaktycznych, dzialalnosci popularyzujacej nauke, wspolpracy z instytucjami, organizacjami
i towarzystwami naukowymi,

- potwierdzonej kopii dyplomu doktorskiego,

- zestawu kopii publikacji.

WPROWADZENIE
Pan dr Sebastian Tarcz jest absolwentem Wydzialu Biologii i Nauk o Ziemi
Uniwersytetu im. Adama Mickiewicza w Poznaniu, gdzie w 2002 roku pod kierunkiem pana

Profesora Wlodzimierza Krzyzosiaka wykonal prace magisterska pt. ,Polimorfizm



pojedynczego nukleotydu w mRNA ludzkiego genu /775 i ﬁzyskal tytul zawodowy magistra
biotechnologii. Po ukonczeniu studiéw magisterskich Habilitant zostal doktorantem
Miedzynarodowego Studium Doktoranckiego Nauk Przyrodniczych PAN w Krakowie, gdzie
w 2007 roku obronit rozprawe doktorska przygotowana pod kierunkiem pani profesor Ewy
Przybo§ — ,Badania zréznicowania wewnatrzgatunkowego w obrebie Paramecium
navaurelia, z zespotu gatunkoéw Paramecium aurelia (Ciliophora, Protozoa)” uzyskujac
stopiefi doktora nauk biologicznych w dyscyplinie biologia. Juz w tym samym roku Habilitant
zostat zatrudniony na stanowisku asystenta w Zakladzie Zoologii Doswiadczalnej Instytutu
Systematyki i Ewolucji Zwierzat PAN w Krakowie, gdzie obecnie pracuje na stanowisku
adiunkta i petni funkcje kierownika Pracowni Technik Molekularnych. Wartym odnotowania
jest fakt, ze mimo posiadania bardzo dobrego dorobku naukowego, wiekszoéé dorobku
naukowego powstata w oparciu o krajowy warsztat badawczy. Habilitant mimo odnotowane;
w publikacjach wspotpracy z naukowcami z Rosji, Niemiec i Wioch, nie odbyt stazu
zagranicznego, cho¢ z dorobku Habilitanta jasno wynika, ze wspolpraca z Uniwersytetem w
Petersburgu w znacznym stopniu (4 na 6 prac) przyczynita si¢ do sformufowania gtéwnego
osiagnigcia naukowego. Od samego poczatku glowne zainteresowania naukowe Habilitanta
oscylowaly wokol zagadniefi zwigzanych ze zmienno$cia markeré6w molekularnych
(zwlaszcza fragmentow DNA), ktore postuzyly do rozwigzywania problemow
taksonomicznych przede wszystkim w grupie orzeskow z rodzaju Paramecium, ale tez motyli
z rodziny Tortricidae czyli inaczej ujmujac zagadnien szeroko rozumianej wspolczesnej

taksonomii molekularne;.

OCENA FORMALNA

Osiaggnigciem naukowym w postepowaniu habilitacyjnym pana dr. Sebastiana Tarcza
jest cykl 6 artykutéw o moim zdaniem nieco niefortunnym temacie: »Kod kreskowy DNA
jako narzedzie oceny zmiennosci genetycznej wybranych gatunkow rodzaju Paramecium
(Orzgski, Pierwotniaki)” wydanych w czasopismach z listy JCR w latach 2012 — 2013. Do
cyklu artykutow dotaczony jest komplet o$wiadczen wspolautoréw w petni wyjasniajacy ich
indywidualny wktad w powstanie poszczegolnych pozycji. Z oswiadczen tych wynika, ze
wkiad Habilitanta wynosi $rednio 63%. W dokumentacii znajduje si¢ jeszcze wykaz
opublikowanych prac naukowych oraz informacja o osiggnigciach dydaktycznych,
dzialalno$ci  popularyzujacej nauke, wspolpracy z instytucjami, organizacjami i
towarzystwami naukowymi. Dokumentacja cho¢ zawiera pewne nie$cistosci (np. bledny tytut

publikacji w pozycjach 1 i 20 wykazu publikacji nie wchodzacych w sktad osiggniecia



naukowego) zostala przygotowana poprawnie, w zwiazku z czym stwierdzam, ze otrzymane

materiaty spelniaja wymogi formalne.

OCENA MERYTORYCZNA

Ocena osiagnigcia naukowego

Osiagnigcie naukowe pana dr. Sebastiana Tarcza obejmuje badania nad przydatnoscia
sekwencji DNA do okre$lenia zmiennosci genetycznej, bioroznorodnosci i w efekcie ustalenia
alfa taksonomii w rodzaju Paramecium (Ciliophora, Protozoa). Sktada si¢ ono z szeéciu prac
opublikowanych w anglojezycznych czasopismach. Trzy prace zostaly opublikowane w
czasopiSmie Molecular Phylogenetics and Evolution, dwie w Systematics and Biodiversity
oraz jedna w Protist. Tylko w trzech pracach Habilitant jest pierwszym autorem, za to we
wszystkich pracach jest autorem korespondencyjnym. Pierwsza praca dotyczy oceny
pokrewienstwa eurohalinowego gatunku pantofelka P. calkinsi do pozostatych gatunkow
rodzaju na podstawie analizy jadrowego fragmentu rDNA (rybosomowe DNA: ITS1-5.8S-
ITS2-5’koniec 28S) oraz mtDNA (mitochondrialne DNA: gen CO1). Analiza sekwencji
rDNA wykazala, ze wszystkie szczepy badanego gatunku, zebrane z odleglych stanowisk na
terenie Rosji, stanowig grupe monofiletyczna, natomiast analiza mtDNA nie potwierdzita tego
wyniku. Trzeba jednak zauwazy¢, ze ten wniosek nie jest ostateczny, gdyz skfad gatunkowy
w obu analizach, ze wzgledu na dostepnos$¢ odpowiednich sekwencji, byt rézny. We wniosku
koficowym autorzy zasugerowali, ze gatunek taksonomiczny P. calkinsi moze by¢ w
rzeczywistosci zbiorem gatunkow blizniaczych. W kolejnej pracy przy uzyciu tych samych
markeréow  molekularnych  analizowano pokrewienstwo szczepow  pantofelka P.
multimicronucleatum zebranych z réinych kontynentow. W tym przypadku uzyskano
podobne topologie drzew filogenetycznych z trzema gléwnymi liniami ewolucyjnymi.
Podobnie jak u poprzedniego gatunku. stwierdzono mozliwo$¢ wystepowania kilku gatunkow
blizniaczych. W kolejnej pracy réwniez zastosowano te same markery molekularne tym
razem do badan nad kompleksem gatunkow P. aurelia, w szczegblno$ci P. dodecaurelia.
Badania wykazaly, ze wigkszos¢ palearktycznych szczepow P. dodecaurelia stanowi grupe
monofiletyczng, podczas gdy szczepy z Japonii, Hawajow i USA tworzg osobna linie
ewolucyjng razem ze szczepami z Wioch oraz innymi przedstawicielami kompleksu P.
aurelia. W pracy nie udalo si¢ jednak rozstrzygna¢ jednoznacznie dylematu czy

wewnatrzgatunkowe zroznicowanie F. dodecaurelia wynika z postepujgcego procesu



specjacji poszczegdlnych szczepoéw czy raczej jest typowym obrazem wewnatrzgatunkowe;
zmiennosci genetyczne] dla gatunku o tak szerokim zasiggu wystgpowania. KSIejna praca z
wykorzystaniem sekwencji obu markeréw przynosi wyniki badan nad pokrewienstwem
genetycznym w obregbie wszystkich 15 gatunkéw blizniaczych kompleksu P. aurelia, jako
przyktadu badan nad procesami szybkiej 1 niedawnej specjacji, gdzie zwykle obserwuje sie
nieckompletne sortowanie linii filogenetycznych. Wyniki pokazaly, ze badane gatunki
blizniacze moga by¢ zard6wno mono- jak 1 polifiletyczne, co mogloby potwierdza¢ zaktadana
hipoteze. Jednak autorzy nie wykluczyli mozliwosci niedawnej hybrydyzacji pomiedzy
gatunkami kompleksu 1 w konsekwencji introgresje mitochondriow. W kolejnej pracy, oprocz
powyzszych markerow molekularnych, wykorzystano sekwencje dodatkowego fragmentu
mtDNA genu CytB z kolejnego gatunku pantofelka P. jemningsi, jako przykiadu
,genetycznego gatunku” pantofelka. Analiza trzech fragmentow DNA z dwoch loci wykazata,
ze w rzeczywistosci badane szczepy naleza do trzech linii filogenetycznych, ktore sa
izolowane reprodukcyjnie. W ostatniej pracy zamieszczono wyniki badan nad stodkowodnym
gatunkiem pantofelka P. putrinum z wykorzystaniem sekwencji fragmentu rDNA i COJ.
Rowniez u tego gatunku wykazano istnienie wewnatrzgatunkowego zroznicowania. Badane
szczepy grupowaly si¢ w pigciu liniach filogenetycznych, ktore prawdopodobnie, na
podstawie obserwowanych dystanséw genetycznych w rodzaju Paramecium, mozna by uznaé

za gatunki blizniacze.

Wedlug mojej oceny wyzej przytoczone badania nad procesami ewolucyjnymi wérdd
pantofelkéw z rodzaju Paramecium, ujgte w osiggnieciu naukowym Habilitanta, stanowig
spojny tematycznie cykl. Badania te wnosza nowe informacje do wielu dyscyplin nauk
biologicznych, od tzw. ewolucji molekularnej, poprzez genetyke ewolucyjna do taksonomii
czy systematyki, stanowiac jednocze$nie dobry przyktad badan nad procesami ewolucyjnymi
u mikroorganizmow eukariotycznych. Pig¢ prac, cho¢ niedawno opublikowane, jest juz
cytowane. Co prawda wigkszos¢ z tych cytowan (8 na 10 dla pracy opisujacej badania nad P.
calkinsi, 6 na 8 badania nad P. multimicronucleatum, 5 na 5 badania nad P. dodecaurelia, 3
na 4 badania nad kompleksem P. awrelia oraz 1 na 1 badania nad P. jemningsi) to
autocytowania, ale z drugiej strony Swiadczy to o wysokiej aktywnosci naukowej grupy

badawczej, z ktora wspolpracuje Habilitant.

W podsumowaniu, z pelnym przekonaniem uwazam, ze przedstawiony cykl prac
spetnia wymogi osiggnigcia naukowego okreslone w art. 16 ustawy z dnia 14 marca 2003
roku o stopniach naukowych 1 tytule naukowym oraz o stopniach i tytule w zakresie sztuki z

pozniejszymi zmianami, ktory wyraznie stwierdza, Ze osiagnigcie naukowe powinno stanowic



znaczny wkiad autora w rozwdj okreslonej dyscypliny naukowej, w tym wypadku szeroko

rozumianej biologii ewolucyjnej mikroorganizméw eukariotycznych.

QOcena pozostatego dorobku naukowego

Catkowity dorobek naukowy pana dr. Sebastiana Tarcza poza 6 pracami wskazanymi
jako osiagniecie naukowe to 22 artykuly opublikowane w anglojezycznych czasopismach, z
czego 21 prac opublikowano w czasopismach z listy JCR. Jeden artykut zostat opublikowany
w czasopi$mie nieindeksowanym. W okresie przed doktoratem Habilitant opublikowat 5 prac,
a po uzyskaniu stopnia doktora 17 prac, co wskazuje na znaczne zwigkszenie dorobku w
ocenianym okresie. Wyniki badan Habilitanta prezentowane byly rowniez na 11 (w tym 2
przed uzyskaniem stopnia doktora) krajowych i zagranicznych konferencjach naukowych.

Ilo$ciowo dorobek ten nalezy uznac za bardzo dobry.

Metodycznie i merytorycznie dorobek naukowy Habilitanta jest bardzo spojny. We
wszystkich pracach prezentowane sa wyniki polimorfizmu kwaséw nukleinowych u réznych
organizmow, glownie pantofelkow Paramecium, ale tez i motyli. Juz na poczatku swojej
sciezki naukowej, jeszcze jako magistrant biotechnologii na Uniwersytecie Adama
Mickiewicza w Poznaniu Habilitant zainteresowal si¢ polimorfizmem pojedynczego
nukleotydu w mRNA /7175 u czlowieka, mutacja prowadzaca do pojawienia si¢ symptomow
plasawicy Hantingtona. Jednak z tego okresu nie powstala zadna publikacja. Od momentu
rozpoczecia studiow doktoranckich Habilitant zainteresowal si¢ polimorfizmem DNA
glownie u roznych gatunkéw pantofelkow, a w pozniejszym okresie takze u motyli.
Poczatkowo zastosowane techniki to techniki posrednio badajace polimorfizm DNA (RAPD,
ARDRA i RFLP) a nastepnie bezposrednie sekwencjonowanie. Fragmenty DNA
wykorzystywane w analizach to: 3’ koniec 18S rDNA-ITS1, 5* koniec 285 rDNA, 3° koniec
18S rDNA-ITS1-5.8S rDNA-ITS2- 5’ koniec 28S rDNA, ITS1-5.8S rDNA-ITS2- 5’ koniec
28S rDNA, cox! mtDNA, cytB mtDNA oraz histon 4. Wydaje mi si¢, ze ostatecznym celem
wszystkich prac dotyczacych rodzaju pantofelkow Paramecium bylo ustalenie alfa taksonomii
tego rodzaju. Wyniki badan Habilitanta wnosza ogrom wiedzy na temat ewolucji tych
mikroorganizmoéw eukariotycznych. W czterech pracach dotyczacych motyli z rodziny
zwodjkowatych Tortricidae sprawdzano przydatnosé sekwencji cox! mtDNA do udoskonalenia

systematyki tej liczacej ponad 10 000 gatunkow rodziny.

Moja uwage zwraca jednak fakt, ze Habilitant przykladal nalezyta uwage do

dostepnosci wynikow badan w szerokim obiegu naukowym. Sumaryczny IF = 22 dla prac nie



wchodzacych w sklad osiagnigcia naukowego. Najlepiej cytb{w.faﬂymi pracami (odpowiednio
25 1 21 razy) sa prace dotyczace wewnatrzgatunkowej zmiennosci trzech gatunkow
pantofelkéw P. dodecaurelia, P. quadecaurelia 1 P. tredecaurelia charakteryzujacych sie
bardzo wysoka genetyczng zmienno$ciag wewnatrzgatunkowa (pierwszy gatunek) lub brakiem
tej] zmiennosci (dwa pozostale). Jest to praca, gdzie do wnioskowania z sukcesem
zastosowano analize¢ filogenetyczng oparta o sekwencje 5’konca 28S rDNA. W drugiej z tych
prac opublikowano wyniki analizy genetycznej kompleksu P. auwrelia z zastosowaniem
technik RAPD, ARDRA i RFLP, jednak udzial Habilitanta w powstanie tej pracy byt raczej
znikomy. Obie prace znajduja si¢ w spisie dorobku naukowego Habilitanta przed uzyskaniem
stopnia doktora. Najlepiej cytowang praca (12 razy) z okresu po uzyskaniu stopnia doktora
jest praca nad wewnatrzgatunkowym zroznicowaniem P. dodecaurelia. Tylko w dwoch
pracach z okresu po uzyskaniu stopnia doktora Habilitant byt pierwszym i jednoczesnie
korespondencyjnym autorem, co nie wskazuje na jego wiodacg role w badaniach. Moim
zdaniem warto jednak podkresli¢, ze najwazniejszym wkiadem Habilitanta w powstanie
wszystkich prac z dorobku nie wchodzacego w skiad osiagnigcia naukowego byto wykonanie

wigkszosci analiz molekularnych i statystycznych.

Podsumowujac uwazam, ze dorobek naukowy pana dr. Sebastiana Tarcza jest
wartosciowy i ma wplyw na rozwoj wspolczesnej biologii ewolucyjnej i taksonomii

molekularnej, w szczegolnosci poznania zaleznosci filogenetycznych w rodzaju Paramecium.

Ocena dziatalnosci dydaktyczno-organizacyjnej

Pan dr Sebastian Tarcz jako pracownik instytutu naukowego Polskiej Akademii Nauk, z
wiadomego wzgledu, nie moze poszczycic si¢ bogatym dorobkiem dydaktycznym. Nalezy
jednak zauwazy¢, ze mimo tych trudnosci prowadzit cykl ¢wiczen dla I roku biotechnologii
Zamiejscowego Instytutu Biotechnologii Stosowanej i Nauk Podstawowych Uniwersytetu
Rzeszowskiego oraz cykl wyktadéw i cwiczen dla II roku biologii oraz wyktadéw dla 1T roku
chemii Instytutu Biologii Uniwersytetu Pedagogicznego w Krakowie. Brat tez czynny udziat
w Festiwalu Nauki oraz Nocy Biologéw, moim zdaniem najbardziej udanej imprezie
popularyzujace) osiagnigcia wspolczesnej biologii. Byt tez kierownikiem trzech grantéw
MNiSW 1 dwa razy glownym wykonawca grantu MNiSW oraz raz grantu NCN. Bral tez
udzial w komitetach organizacyjnych krajowych konferencji naukowych. Byt tez zapraszany
do recenzowania manuskryptow prac naukowych w czasopismach krajowych i

zagranicznych.  Obecnie  pelni  funkcje promotora pomocniczego  doktorantki



Miedzynarodowego Studium Doktoranckiego Nauk Przyrodniczych PAN w Krakowie.

Uwazam, ze te cze$é dziatalnosei pana dr. Sebastiana Tarcza nalezy ocenié pozytywnie.

WNIOSEK KONCOWY

Biorac pod uwage pozytywna oceng osiagniecia naukowego, dorobku naukowego oraz

dziatalnoéci organizacyjnej i dydaktycznej Habilitanta, uwazam, ze spelniaja one kryteria
okreslone w art. 16 Ustawy o stopniach i tytule naukowym oraz stopniach i tytule w zakresie
sztuki z 14 marca 2003 roku (Dz. U Nr 65, poz. 595 z p6zn. zm.). Uwazam w takim razie za
uzasadnione nadanie panu dr. Sebastianowi Tarczowi stopnia doktora habilitowanego nauk

biologicznych w zakresie biologii.

prof. dr hab. Marek Zigtara



