Ocena osiggni¢cia naukowego dr. Lukasza Kajtocha pt. ""Filogeografia, genetyka
konserwatorska i ekologia molekularna chrzgszezy zwigzanych z reliktowymi i zagrozonymi
siedliskami stepowymi w Europie' oraz jego aktywnosci naukowej, dydaktycznej i
organizacyjnej, w zwigzku z postgpowaniem habilitacyjnym

1. Informacje ogélne

Do wykonania tytutowej oceny zostalem powotany decyzjg Centralnej Komisji do Spraw
Stopni i Tytutéw z dnia 3.11.2014, o czym poinformowat mnie Dyrektor Instytutu Systematyki i
Ewolucji Zwierzat PAN w Krakowie pismem z dnia 24.11.2014. Przestana wraz z ww. pismem
dokumentacja wniosku o wszczgcie postgpowania habilitacyjnego dr. Lukasza Kajtocha zostata
przygotowana z nalezytg starannoscig i zawiera wszystkie niezbedne dokumenty oraz informacje
potrzebne do wykonania oceny.

2. Sylwetka kandydata

Dr Lukasz Kajtoch ukonczyt Uniwersytet Jagiellonski, gdzie studiowat na Wydziale
Biologii i Nauk o Ziemi. Po uzyskaniu w 2004 r. tytulu magistra nauk biologicznych zostal
uczestnikiem Migdzynarodowego Studium Doktoranckiego w Instytucie Systematyki i Ewolucji
Zwierzat PAN w Krakowie. Jako doktorant, oprocz badan pod katem wiasnej rozprawy doktorskiej,
uczestniczyt rowniez w kilku projektach z zakresu genetyki gatunkow i1 populacji owadéw
prowadzonych przez pracownikow naukowych ISEZ PAN i krakowskiego Uniwersytetu
Pedagogicznego. Jeszcze przed uzyskaniem stopnia doktora zostat zatrudniony w ISEZ PAN w
Krakowie w 2008 r. jako kierownik laboratorium molekularnego (!). W tym samym roku uzyskat
stopien doktora nauk biologicznych na podstawie rozprawy pt. ,,Genetyczne zréznicowanie
kserotermicznych ryjkowcéw Centricnemus leucogrammus i Polydrusus inustus (Coleoptera,
Curculionidae) w Polsce™ 1 od 2009 pracuje w ISEZ PAN na etacie adiunkta. Od poczatku jego
zainteresowania naukowe koncentrujg si¢ na genetyce, zoogeografii i ekologii populacyjnej, a
przedmiotem badan, ktore odegraly jak dotad najwazniejsza role w jego karierze naukowej sa
ryjkowce z rodziny Curculionidae (tematem pracy magisterskiej byl wplyw zlodowacen
plejstocenskich na specjacje ryjkowcow z rodzaju Bryodaemon). Nie do pominigcia sg jednak
rowniez jego rozwijane rownolegle zainteresowania ornitologiczne, z ktorych wynikneto wiele
wartosciowych publikacji faunistycznych i ekologicznych, a w koncu takze i genetycznych.

3. Ocena osiggni¢cia naukowego

Na osiagnigcie naukowe, ktdore dr Kajtoch wskazal w postgpowaniu habilitacyjnym, sktada
si¢ seria 7 prac opublikowanych w latach 2011-2014 w czasopismach z listy JCR (dalej w recenzji
oznaczone #1-7 za Habilitantem). Zostaly one okreslone wspdlnym tytutem "Filogeografia,
genetyka konserwatorska i ekologia molekularna chrzgszczy zwigzanych z reliktowymi i
zagrozonymi siedliskami stepowymi w Europie" i faktycznie wszystkie sktadowe prace mieszcza
si¢ w tym dos¢ szeroko sformutowanym temacie. Habilitant jest jedynym autorem 2 z 7 tychze
prac, w pozostalych 5 wspotautorskich jest pierwszym autorem w 4, a w jednej byt autorem
korespondencyjnym. Dolaczone oswiadczenia wspotautorow potwierdzajg dominujacg role dr.
Kajtocha w kazdej z tych wspotautorskich publikacji, formalnie spelniony wiec zostat warunek
oryginalnosci przedstawianych jako osiggnigcie wynikow i wnioskéw naukowych. Sumaryczny IF
osiggnigcia naukowego jest bliski 11, a suma punktow wg kryteriow MNiSW wynosi 212.

Badania przedstawione jako osiggnigcie habilitacyjne dotyczyty kilku gatunkow
kserotermofilnych chrzaszezy i byly realizowane w ramach 4 zespolowych grantéw MNiSW i
NCN, gdzie Habilitant byt kierownikiem 2 z nich. Zestaw wybranych do badan przedstawicieli
fauny stepowej obejmowat gatunki nalezace do trzech réznych rodzin chrzaszczy (Curculionidae,
Chrysomelidae, Buprestidae), odznaczajace si¢ rozng charakterystyka ekologiczng. Obiekty badan,
za wyjatkiem Polydrusus inustus, to stenotopowe gatunki chrzaszezy stepowych, wykazujace w
Polsce wybitnie lokalne i ograniczone wystepowanie z racji wyspowego wystepowania ich siedlisk.
Cho¢ wszystkie sg roslinozerne, to cechuje je rozny stopien wybidrczosci pokarmowej i



siedliskowej oraz odmienna biologia stadium larwalnego. Zréznicowane byly tez szczegbtowe cele
badan w przypadku kazdego gatunku. Nalezalo do nich m.in. okreslenie zréznicowania
genetycznego wybranych populacji badanych gatunkow i zweryfikowanie kilku hipotez
dotyczacych m.in. wplywu izolacji muraw kserotermicznych na genetyczng strukture populacii,
regresu populacji wskutek zredukowanej zmiennosci genetycznej i ograniczenia wielkosci
populacji, obecnosci odrgbnych linii filetycznych w zasiggu badanych gatunkéw czy struktury
zainfekowania badanych populacji szczepami endosymbiotycznej bakterii Wolbachia.
Ogolniejszym wspolnym celem badan byto uzyskanie obrazu pochodzenia fauny stepowej
wystepujacej w Polsce i catej Europie srodkowo-wschodniej, okreslenie genetycznej kondycji
populacji wybranych gatunkow i ich perspektyw w kontekscie zmian srodowiskowych i
klimatycznych oraz kierunkdw i uwarunkowan dziatan ochronnych.

Trzy sposrod zestawu prac habilitacyjnych poswigcone zostaly ryjkowcowi Centricnemus
leucogrammus, uznawanemu za jeden z najbardziej reprezentatywnych gatunk6w stepowych w
srodkowo-wschodniej Europie, i ktéremu Habilitant poswiecit w swoich badaniach najwigcej uwagi
oraz, od 2006 roku, w sumie 6 publikacji. Gatunek ten byl przedmiotem jego rozprawy doktorskiej,
jednak ostatnie prace, w tym te zgloszone do habilitacji, majg zakres i wnioski wyraznie szersze od
dwezesnego, opublikowanego w 2009 r. opisu zmiennosci genetycznej opartego jedynie na 3
markerach mitochondrialnych. W pierwszej z prac (#1, Kajtoch 2011) po analizie 6 markeréw (po 3
mitochondrialne i jadrowe, w tym jeden anonimowy) u 14 populacji reprezentujacych wigkszosé
srodkowoeuropejskiego zasiegu tego ryjkowca wykazano wyrazng odrebnos¢ genetyczng 4
regionalnych grup populacji: wschodnio-ukrainskiej, srodkowo-polskiej, péinocno-polskiej i
pannonskiej. Wyniki wskazuja, ze grupy te powinny by¢ traktowane jako odrgbne jednostki
ewolucyjne, takze w ochronie przyrody (management units). Autor sygnalizuje w tej pracy potrzebe
uzycia szybciej ewoluujgcych markeréw dla poréwnania zwiazkéw migdzy poszczegdlnymi
populacjami i okreslenia ich pochodzenia oraz potencjalnych drog migracji. Probe taka juz wkrétce
podejmuje i, po wezesniejszym wytypowaniu i opracowaniu kilkudziesieciu loci
mikrosatelitarnych, 16 z nich uzyto w analizie izolacji i migracji migedzy populacjami C.
leucogrammus na obszarze Polski i Podola. Wyniki przedstawione w drugiej pracy (#7, Kajtoch i
in. 2014) czgsciowo potwierdzajg wczesniejsze ustalenia na podstawie markerow jadrowych i
mitochondrialnych, niekiedy jednak nie sg z nimi zgodne (w przypadku populacji ukraifiskich i
srodkowo-polskich). Nie przynosza rowniez odpowiedzi na pytanie o konkretne pochodzenie
izolowanych populacji z péinocnej Polski, choé¢ potwierdzaja ich odrebnos$é genetyczna,
stosunkowo mlody wiek i kompletng izolacje, co ma odzwierciedlenie w matym
wewnatrzpopulacyjnym zréznicowaniu genetycznym. W trzeciej z prac poswieconych C.
leucogrammus (#6, Kajtoch 2014) gatunek ten byl modelem do testowania r6znych technik
sekwencjonowania nowej generacji (NGS) i réznych barkodéw do identyfikacji roslin
pokarmowych dla ww. czterech grup populacji. Wskazujg one na bardzo szeroki polifagizm i
zerowanie chrzaszczy na zestawie roslin pokarmowych obejmujacym ok. 30 rodzajéw nalezacych
do 13 rodzin.

Odmienny charakter, cho¢ przy wykorzystaniu podobnych technik molekularnych, miaty
prowadzone w migdzynarodowym zespole badania nad innym stepowym ryjkowcem, Polydrusus
inustus. Gatunek ten jest znacznie bardziej eurytopowy od Centricnemus leucogrammus, duzo
szerzej rozmieszczony i jego zmiennos$¢ genetyczna rowniez badana byla przez Habilitanta juz na
etapie pracy doktorskiej w oparciu o mitochondrialne markery COII, CytB i ND1. Jego siegajacy
do Kaukazu zasieg w zachodniej Palearktyce zajmowany jest przez forme partenogenetyczna, ktora
zgodnie z postawiong przez Habilitanta w doktoracie hipoteza mogla powstaé¢ wskutek
hybrydyzacji z blisko spokrewnionym Polydrusus pilifer, gdyz formy biseksualne obu gatunkéw
sgsiadujg ze sobg w regionie turanskim. Analiza genéw mitochondrialnych i jadrowych, ktérej
wyniki przedstawiono w kolejnej z prac skladajacych si¢ na osiggniecie habilitacyjne (#2, Kajtoch i
in. 2012), negatywnie zweryfikowata taka mozliwo$¢, a ponadto, dzieki stwierdzeniu niewielkiej
zmienno$ci genetycznej zarowno ryjkowca, jak i towarzyszacego mu szczepu Wolbachia, wskazata



na niedawng ekspansje formy partenogenetycznej Polydrusus inustus w $srodkowo-wschodniej
Europie.

Kolejny zrealizowany projekt badawczy, ktorego wyniki zaprezentowano w publikacji z
zestawu habilitacyjnego (#4, Kajtoch i in. 2013) dotyczyt zagrozonego stepowego gatunku stonki
Cheilotoma musciformis, w Polsce wystgpujacego na izolowanych stanowiskach tylko na Wyzynie
Malopolskiej. Analiza DNA mitochondrialnego i jadrowego wykazala znaczna odrgbnos¢
genetyczng polskich populacji od najblizszych znanych ze Stowacji 1 Ukrainy 1 koniecznos¢
uznania ich za odrebng jednostke ewolucyjna, a nawet nadania im rangi odrgbnego podgatunku.
Badania wykazaly rowniez prawie catkowity brak zmiennosci genetycznej w obrebie populacji z
potudniowej Polski i tym samym potwierdzily ich powazne zagrozenie i spadek liczebnosci. Dzigki
barkodingowi ustalono tez spektrum pokarmowe imagines tej stonki potwierdzajac wylgczne
zerowanie na sparcecie w przypadku populacji z Polski i Ukrainy, natomiast na roslinach
motylkowych z rodzajow Lotus 1 Dorycnium na Stowacji.

Innym kserotermofilnym chrzaszczem z rodziny Chrysomelidae, ktérego genotyp byt
badany przez Habilitanta, byla poskrzypka Crioceris quatuordecimpunctata. Tu rowniez
stwierdzono (#3, Kubisz i in. 2012) niewielkie zroznicowanie genetyczne polskich populacji
zasiedlajacych, oprocz Matopolski takze Kujawy i dolny odcinek Doliny Odry, przynajmniej gdy
chodzi o geny jadrowe, wobec odrebnosci na poziomie genéw mitochondrialnych na tyle istotnej,
ze autorzy pracy postuluja uznanie trzech polskich populacji za jednostki istotne ewolucyjnie (ESU)
w kategoriach genetyki konserwatorskiej. Taki obraz zr6znicowania genetycznego potwierdzono
dodatkowo wynikami analizy molekularnej szczepow Wolbachia.

W przypadku ostatniego z badanych gatunkéw, generalnie stepowego bogatka Coraebus
elatus (#5, Kajtoch i in. 2014), gtéwnym impulsem do przeprowadzenia badan byta weryfikacja
hipotezy o odr¢bnym statusie taksonomicznym populacji z Biatorusi i péinocno-wschodniej Polski,
zyjacej w otwartych biotopach bagiennych na siedmiopaleczniku blotnym. Problem potraktowano
mozliwie szeroko, poddajac filogenetycznej analizie molekularnej opartej na dwoch markerach —
mitochondrialnym COI i anonimowym markerze jadrowym 23 populacje C. elatus z niemal calego
zachodniopalearktycznego zasiegu gatunku. Pozwolilo to na do$¢ precyzyjne ustalenie filogeografii
tego bogatka i stwierdzenie wystepowania w Europie 5-6 regionalnych i odrebnych linii
ewolucyjnych. Wérdd nich, jak sie okazalo, nie zastuguje na specjalny status wspomniana
,.bagienna” populacja z Biatorusi i NE Polski mieszczaca si¢ w obrebie zmiennosci genetycznej
szeroko rozumianej populacji sSrodkowoeuropejskiej, natomiast istotng odrgbnos¢ genetyczng
wykazuje polska populacja zamieszkujgca obszar Kujaw.

Badania Habilitanta zaprezentowane w zestawie prac zaliczonych do osiagnigcia
habilitacyjnego ograniczone byly do réznych aspektéw genetyki populacji i polegaly zasadniczo na
okreslaniu wewnatrzpopulacyjnego zréznicowania genetycznego na podstawie wybranych, niekiedy
nowych markeréw, oraz szacowaniu migdzypopulacyjnego podobienstwa genetycznego i stopnia
izolacji genetycznej populacji w obrebie szerszego zasiegu gatunku, co z kolei stanowito podstawe
do formulowania wnioskdw o charakterze filogeograficznym i ewolucyjnym. Jako calos¢, wyniki
badan ujetych w zestawie 7 prac tworzacych osiagniecie habilitacyjne pokazujg rozne aspekty i
mozliwosci wykorzystania genetycznych technik molekularnych do rozwigzywania konkretnych,
roznorodnych probleméw z zakresu ekologii, filogeografii czy ochrony gatunkdw, gléwnie na
poziomie populacyjnym. W zestawie tym na pierwszy rzut oka brakuje syntezy podsumowujace;j
wyniki czastkowych badan, cho¢ po czgsci mozna za takie podsumowanie uznac ostatnig publikacje
z 2014 roku (#7), wykorzystujaca ryjkowca Centricnemus leucogrammus jako model do pewnych
uogolnien i poréwnan dotyczacych zasiedlajacej srodkowa Europe i Polske fauny stepowej. Po
zastanowieniu jednak dochodzg do wniosku, Ze o jakas glebszg synteze byloby w tym przypadku
bardzo trudno. Gléwnie ze wzgledu na fakt, ze poszczegolne elementy tej ,,uktadanki” dotycza
konkretnych gatunkow chrzaszczy o czasami catkiem odmiennej biologii i historii ksztattowania
europejskich zasiggdw, mimo przynaleznosci do koleopterofauny stepowej uznanej za ,,wspdlny
mianownik™ tej habilitacji. Moim zdaniem nalezaloby go raczej szuka¢ na innym, molekularnym
poziomie organizacji biologicznej, z jego okreslonymi i uniwersalnymi technikami badawczymi.



Przezywamy wlasnie gwaltowny rozwoj tych technik w naukach biologicznych, na catym $wiecie
w bardzo konkretnym wymiarze przewartosciowujacy znaczenie wielu dyscyplin biologicznych, w
tym nauk zajmujacych sie bior6znorodnoscia i populacjami zwierzat. Jednak tego rodzaju badania z
wykorzystaniem najnowszych molekularnych metod genetyki populacyjnej prowadzone byly dotad
zwykle na kregowcach, podczas gdy omoéwiony wyzej cykl prac Habilitanta jest jedng z pierwszych
prob zastosowania tej metodyki na wiekszg skale do populacji dziko zyjacych owadow, mozna wige
okresli¢ te badania jako nowatorskie. Nalezy przy tym podkresli¢, ze oparte one zostaly na w pelni
profesjonalnym warsztacie naukowym i znajomosci oraz umiejetnosci praktycznego zastosowania
najnowszych technik i mozliwosci, ktore pojawily si¢ dopiero w kilku ostatnich latach. Habilitant,
jako ich glowny wykonawca, wykazuje si¢ solidng wiedzg z dziedziny genetyki i biologii
ewolucyjnej oraz duza biegloscig w doborze odpowiednich metod do uzyskania odpowiedzi na
konkretne pytania naukowe. Niejednokrotnie wykazuje si¢ przy tym innowacyjnoscia i sklonnoscia
do poszukiwania nowych, lepszych metod badawczych, czego przejawem jest wykorzystywanie
dodatkowo oryginalnych, stworzonych przez siebie markerow, uzyskanie po raz pierwszy
barkodéw roslinnych z pokarmu muzealnego okazu chrzaszcza (Cheilotoma musciformis z
Ukrainy) czy zastosowanie do zbiorowej identyfikacji taksonow roslin zywicielskich
niestandardowego, bardziej skutecznego barkodu (intron trnL).

Oprocz szczegdtowych wynikéw omowionych wyzej przy kazdej z siedmiu publikacji oraz
wspomnianych nowosci metodycznych, zaplanowany i zrealizowany cykl badan pozwolil na
zweryfikowanie postawionych na wstepie hipotez dotyczacych fauny stepowej w szerszym
zakresie:

1. Wyniki badan Habilitanta potwierdzaja hipoteze o znacznie szerszym w plejstocenie i
obecnie reliktowym wystepowaniu w Polsce takich stepowych stenotopow jak Centricnemus
leucogrammus, Cheilotoma musciformis czy Crioceris quatuordecimpunctata. Znajduje to
potwierdzenie rowniez w wynikach najnowszych badan genetycznych nad stepowymi roslinami i
stoi w sprzecznosci z do$¢ rozpowszechnionym pogladem o niedawnym i antropogenicznym
pochodzeniu muraw kserotermicznych w Polsce.

2. Dlugo trwajaca izolacja i wyspowe wystepowanie muraw kserotermicznych znajduja
odzwierciedlenie w stosunkowo wysokim poziomie dywergencji genetycznej populacji wiekszosci
stepowych chrzaszczy, co czesto nakazuje traktowanie ich jako odrebnych jednostek ewolucyjnych.

3. Z kolei stwierdzona jako prawidlowos$¢ znikoma zmiennos¢ wewnatrzpopulacyjna oraz
niskie efektywne wielkosci populacji wskazuje na regres populacji wigkszosci badanych gatunkow
stepowych i wskazuje, ze obok degradacji muraw kserotermicznych przyczyny natury populacyjno-
demograficznej sg rowniez odpowiedzialne za wymieranie lokalnych populacji.

4. Habilitant wykazat przydatnos¢ analizy rozpowszechnionej u owadow i zréznicowane;
genetycznie symbiotycznej bakterii Wolbachia jako uzytecznego narzedzia wspierajacego
wnioskowanie na temat filogeografii badanych owadéw oparte na badaniach ich wtasnych gendw.

Oprocz wartosci czysto naukowej wyniki badan Habilitanta sg wazne z punktu widzenia
dzialan konserwatorskich w celu ochrony fauny stepowej w jej sSrodkowoeuropejskich refugiach. W
kazdej z siedmiu ocenianych prac wyraznie odwotuje si¢ on zresztg w koncowych wnioskach do
problematyki genetyki konserwatorskiej, a nazwa tej bardzo mtodej dziedziny biologicznej znalazta
si¢ na drugim miejscu we wspolnym tytule ocenianego ,,0siagniecia naukowego”. Podstawowe
parametry genetyczne istotnie mowig wiele o historii i biezacej kondycji populacji, a ich znajomosé
jest, a przynajmniej powinna by¢ podstawa podejmowanych dziatan w celu ochrony
poszczegdlnych gatunkow. W tym sensie wyniki badan Habilitanta majg wiec wymierng warto$é
praktyczng, cho¢ nie nalezy jej przecenia¢, bo obraz wystepowania nukleotydow w genotypie to
tylko fragment wiedzy o gatunku niezbgdnej do powodzenia zabiegéw ochronnych. Sama
znajomos¢ réznych parametrow struktury genetycznej populacji Cheilotoma musciformis -
zagrozonego gatunku stepowego z Czerwonej Ksiegi — da nam niewiele, jesli oprocz tego nie
dowiemy si¢ jak zyje i czym zywi si¢ larwa tego chrzgszcza (bo nie sparceta, jak imago), ani z
jakim gatunkiem mrowki jest biologicznie zwigzana (bo larwy Clytrinae sa myrmekofilne).
Odpowiedzi na te pytania wciaz nie znamy i nie znajdziemy ich w genach.



Podsumowujgc powyzsza analize stwierdzam, ze osiagniecie naukowe dr. Kajtocha w
postaci siedmiu prac po$wigconych genetyce populacyjnej kilku gatunkow chrzaszezy stepowych
stanowi oryginalny i znaczacy wkiad do genetyki populacyjnej, filogeografii i systematyki, oraz ma
praktyczne znaczenie w ochronie przyrody. Z calg pewnoscia spelnia ono warunki stawiane
osiggnieciom wymaganym do uzyskania stopnia doktora habilitowanego nauk biologicznych.

4. Ocena pozostalego dorobku naukowego

Poza siedmioma pracami zgloszonymi jako osiagnig¢cie habilitacyjne dr Kajtoch
opublikowal w sumie 50 recenzowanych prac naukowych, z czego 19 w czasopismach z listy JCR
(lata 2006-2014). Wsrdd tych ostatnich wszystkie to publikacje wspotautorskie, w 7 Habilitant jest
pierwszym autorem, a jego udzial oceniony zostat na >50% w przypadku 6 z nich. Laczny IF tych
publikacji wynosi 30,05 a liczba punktow MNiSW to 541. Wedlug bazy WoS liczba cytowan
wynosi 68 , a indeks Hirscha osiagnal warto$¢ 5. Na pozostaty dorobek dr. Kajtocha sktada si¢ 19
artykulow w czasopismach z listy B MNiSW oraz 12 rozdzialéw w wydawnictwach zwartych.
Catkowita liczba punktow MNiSW za publikacje Habilitanta inne niz osiagniecie habilitacyjne
wynosi 616. Prace te opublikowano glownie po doktoracie — 38 z 50 publikacji, w tym prawie
wszystkie z czasopism impaktowanych.

Wartosci wskaznikow bibliometrycznych dorobku dr. Kajtocha sg zdecydowanie
ponadprzecigtne w przypadku starania si¢ o stopien doktora habilitowanego. Biorac pod uwagg
urozmaicong tematyke i range publikacji, stosunkowo niska wydaje jedynie liczba cytowan jego
prac, jednak moim zdaniem wynika to gléwnie z krétkiego czasu, jaki uptynat od publikacji
najwazniejszych z nich i moze nawet bardziej z faktu, ze koncentruja si¢ one na pojedynczych
gatunkach owadow czy ptakow, a nie wigkszych jednostkach taksonomicznych czy problemach
bardziej ogélnej natury, co naturalnie ogranicza odbior prac w §wiatowym obiegu informacji
naukowe;j.

Rzadko spotyka si¢ naukowca o tak zdecydowanie dichotomicznych zainteresowaniach
naukowych jak dr Kajtoch. Dzieli on swoj czas miedzy dotyczace owaddéw laboratoryjne badania
nad relacjami filogenetycznymi organizmow i populacji z zastosowaniem technik molekularnych, a
ornitologi¢ z naciskiem na obserwacje terenowe i kwestie ochroniarskie. W obu tak réznych
watkach badawczych osiaga sukcesy, cho¢ wartos¢ naukowa publikacji wynikajacych z pierwszego
z nich, w tym m.in. cyklu prac habilitacyjnych, jest znacznie wieksza jesli mierzy¢ je przyjetymi
dzi$§ wskaznikami oceny dorobku naukowego. Pod wzgledem liczbowym prace ornitologiczne, do
ktorych glebszej oceny merytorycznej nie czuje sie kompetentny jako entomolog, stanowig
wigkszos¢ dorobku Habilitanta (63%), jednak gléwnie wypelniajg one liste niewielkich rozdzialow
w polskojezycznych monografiach z kregu ochrony przyrody i artykutléw w polskich czasopismach
nieindeksowanych w JCR. Wsrod artykutéw w czasopismach impaktowanych prace ornitologiczne
stanowig zdecydowang mniejszos¢ (6 z 26), ale z natury rzeczy sg to przewaznie prace wysoko
punktowane na ministerialnej liscie A. Oba watki w badaniach Habilitanta nie s3 zreszta
bezwzglednie rozdzielone, bo poczawszy od 2011 r. zaczely zbliza¢ sie do siebie i wzajemnie
przenikac za sprawa zejscia rowniez w przypadku badanych gatunkéw ptakow do poziomu
molekularnego. Efektem tego jest kilka publikacji ornitologicznych opartych na analizach z
wykorzystaniem markerow DNA, w tym najwyzej punktowana w dorobku publikacja w Journal of
Ornithology.

Czgs¢ prac w dorobku Habilitanta ma bezposredni zwiazek z tematyka zestawu publikacji
habilitacyjnych i bez wyjatku sa to dotyczace koleopterofauny stepowej artykuly w czasopismach z
listy filadelfijskiej. Bieglos¢ Habilitanta w molekularnych technikach filogenetycznych umozliwita
jego udzial w projektach badawczych dotyczgcych innych niz chrzgszcze grup owadéw. Byly to
glownie badania nad mechanizmami specjacji, filogenezg i genetyka populacji wybranych
gatunkow pluskwiakéw (Hemiptera), realizowane w ramach trzech grantow, w ktorych dr Kajtoch
byt gtéwnym wykonawca, i ktorych wyniki zaprezentowano m.in. w 4 publikacjach jego
wspolautorstwa, w tym dwoch w topowym w tej dziedzinie Systematic Entomology. Miat on tez
znaczacy udzial w badaniach poswigconych wplywowi zainfekowania bakterig Wolbachia na



powstawanie form partenogenetycznych i poliploidalnych u ryjkowcow (1 publikacja),
kontynuowany obecnie jako grant NCN juz pod jego kierownictwem.

Oprocz dzialalnosci publikacyjnej dr Kajtoch brat czynny udziat w 8 migdzynarodowych i 6
krajowych konferencjach naukowych bedac autorem lub wspotautorem 18 referatow i posterow.

Roznorodnosé tematyczna prac sktadajgcych sie na dorobek naukowy Habilitanta Swiadczy
0 jego wszechstronnosci i szerokich horyzontach poznawczych i nalezy ja zaliczy¢ zdecydowanie
na plus w jego ocenie. Stanowig one znaczgce uzupelnienie cyklu prac wybranych do roli
osiagni¢cia habilitacyjnego.

5. Dzialalno$¢ dydaktyczna i upowszechnianie wiedzy

Jako pracownik jednostki naukowej PAN dr Kajtoch ma okreslone obowiazki nie
obejmujgce wykazywania sie jako nauczyciel akademicki. Tym niemniej od 2013 r. prowadzi
wyklady dla doktorantow Miedzynarodowego Studium Doktoranckiego PAN oraz jest promotorem
pomocniczym dwdéch doktorantéw z ISEZ PAN oraz Uniwersytetu Slaskiego.

6. Dzialalnos$¢ organizacyjna i wspélpraca z zagranicy

Habilitant przejawia nadzwyczajne umiejetnosci pozyskiwania srodkow na badania w
funkcjonujacym od jakiegos czasu w Polsce, a od dluzszego czasu na $wiecie grantowym systemie
finansowania nauki. Co warte podkreslenia, dotyczy to obu glownych watkéw jego dzialalnosci
badawczej. Niewatpliwie pomaga mu w tym bardzo dziatanie i biegto$¢ w modnym obecnie i
szybko rozwijajacym si¢ pod wzgledem mozliwosci technicznych nurcie biologii molekularnej, ale
to z pewnoscig nie wszystko i indywidualne zdolnosci do przygotowania stosownych wnioskow w
procedurach konkursowych majg tu niebagatelne znaczenie. Z zatagczonej dokumentacji
habilitacyjnej udalo mi si¢ wylowi¢, bo o dziwo nie zostaly one nigdzie zestawione, 11 grantéw
KBN, MNiSW, NCN, Juventus, Sonata itp., realizowanych w ostatniej dekadzie, w ktorych
Habilitant byt lub jest réznej rangi wykonawca, a w co najmniej dwoch przypadkach kierownikiem.
Efektywnos¢ naprawde godna pozazdroszczenia.

Jedyny dtuzszy staz miedzynarodowy (3-miesieczny pobyt na Uniwersytecie Nijmegen w
Holandii), ktory by¢ moze zawazyl na jego p6zniejszej karierze naukowej, Habilitant odbyl jeszcze
w trakcie studiow na Uniwersytecie Jagiellonskim w 2004 r. PdZniejsze jego wizyty naukowe byly
krotkoterminowe i obejmowaty (jednorazowo) Molecular Biology Institute w Barcelonie oraz
Muzeum Przyrodnicze Ukrainskiej Akademii Nauk we Lwowie. Wida¢ wiec, ze do bieglosci i
miedzynarodowego poziomu badan w biologii molekularnej, jaki niewatpliwie reprezentuje dzis dr
Kajtoch, niekoniecznie mozna dojsé¢ tylko za granica.

Oprocz umiejscowienia problematyki zywotnej dla biologii konserwatorskiej w swoich
badaniach naukowych i préb wykorzystania ich wynikow w r6znych wnioskach ochronnych, dr
Kajtoch jest aktywnym dzialaczem ochrony przyrody i cztonkiem OTOP. Brat udzial m.in. w
tworzeniu projektow dla obszarow o réznym statusie ochronnym (rezerwat, ostoje Natura2000), byt
czlonkiem zespotow eksperckich i opiniodawca dla wielu dziatan ochronnych w wojewodztwie
malopolskim, jest tez koordynatorem krajowego Monitoringu Rzadkich Dzigciotéw. Prezentowal
tez wyniki swoich badan nad faung stepowa na miedzynarodowej konferencji European Dry
Grasslands Group.

7. Podsumowanie i wniosek konicowy

Tradycyjnie podstawowym celem procedury habilitacyjnej jest stwierdzenie, czy kandydat
w swoim rozwoju naukowym dojrzal do samodzielnego odkrywania i rozwiazywania problemow
naukowych. W przypadku wielu dziedzin nauk biologicznych dodaé tu nalezy jeszcze zdolnosé¢ do
kierowania zespotami badawczymi. Po analizie dorobku i zyciorysu naukowego dr. Kajtocha nie
mam najmniejszych watpliwosci, ze spelnia on wszystkie warunki stawiane przed samodzielnym
pracownikiem naukowym. Jest on raczej wyjatkowym w dzisiejszych czasach przykladem
naukowca potrafigcego potaczy¢ redukcjonistyczne i holistyczne spojrzenie na przyrode i
wykorzystac to w swoich projektach badawczych. Pracuje i publikuje w dziedzinie majacej przed



sobg znakomite perspektywy w ramach §wiatowej biologii, a doskonale opanowany warsztat
metodologiczny sprawia, ze nie bedzie miat klopotéw z publikowaniem wynikéw swoich badan w
najlepszych czasopismach. W jego dziatalnosci nie widaé przy tym pogoni za wszelka cen¢ za
srubowaniem wskaznikow bibliometrycznych, a przeciwnie, dostrzega on potrzebe praktycznego
wykorzystania swoich badan do zwigkszenia efektywnosci ochrony przyrody. Przy swoim
doswiadczeniu w zespotowym prowadzeniu badan i efektywnosci w pozyskiwaniu grantow
badawczych moze by¢ brany za wzor naukowca dostosowanego do dzisiejszych warunkow
prowadzenia i finansowania nauki nie tylko w Polsce.

Biorgc pod uwagge caloksztalt dorobku naukowego dr. Lukasza Kajtocha oraz inne
jego osiggni¢cia zawodowe uwazam, ze z nadwyzka spelnione zostaly w Jego przypadku
warunki stawiane w Ustawie o stopniach i tytule naukowym ... z 14 III 2003 r. (z pézniejszymi
zmianami) oraz w Rozporzadzeniu Ministra Nauki i Szkolnictwa Wyzszego z dnia 1 IX 2011
w sprawie Kkryteriow oceny osiggni¢¢ osoby ubiegajacej si¢ 0 nadanie stopnia doktora
habilitowanego. W zwiazku z tym w pelni popieram Jego starania o uzyskanie stopnia
doktora habilitowanego w dziedzinie nauk biologicznych, dyscyplinie biologia.

Jike

Wroclaw, 5.01.2015 /
Prof. dr hab. Marek Wanat
Muzeum Przyrodnicze Uniwersytetu Wroclawskiego
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