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Dostepne wczeéniej badania na temat relacji miedzy bakterig
Wolbachia, a gospodarzami (z r6znych grup stawonogow i nicieni),
koncentrowaty sie gtdéwnie na poznaniu zmiennosci szczepow tej
bakterii oraz jej wptywu na mechanizmy rozrodu nosicieli. Do
niedawna brakowato tez badan, ktére weryfikowatyby drogi transmisji
Wolbachia pomiedzy osobnikami inne niz drogg piciowa, a wiec za
posrednictwem wektoréw srodowiskowych, ktére powinny by¢ zalezne
od niszy zajmowanej przez gospodarzy i relacji ekologicznych z
innymi organizmami.

W ramach projektu zweryfikowano status infekcji bakterig Wolbachia
297 gatunkow chrzgszczy z zastosowaniem metod molekularnych.
Infekcje potwierdzono u 81 gatunkow (27%) (Kajtoch et al. 2019.
Dane nt. infekcji zestawiono z kilkoma biologicznymi/ekologicznymi
cechami gospodarzy. Czes¢ z nich okazata sie silnie skorelowana z
infekcjg (sposob rozrodu, trofizm), niektére cechy byty zalezne w
spos06b niejednoznaczny (preferencje siedliskowe, rozmieszczenie,
mobilnos¢ i wielkos$¢ ciafa), a inne nie wykazywaly zaleznosci z
infekcjg (zasieg, preferencje termiczne). Zanegowano takze, w
wiekszosci przypadkdw, koewolucje pomiedzy chrzaszczami a
Wolbachia.

Dla wybranych gatunkdéw i rodzajéw chrzgszczy sprawdzono wptyw
infekcji na réznicowanie populaciji i specjacje. W wiekszosci
przypadkow nie stwierdzono aby Wolbachia miata wptyw na
genetyczne zréznicowanie gospodarzy (Montagna et al. 2017, Kajtoch


http://www.iop.krakow.pl/pracownicy,16,nuria_selva_fernandez.html
mailto:lukasz.kajtoch@gmail.com
http://www.iop.krakow.pl/pracownicy,5,agnieszka_olszanska.html

Publikacje

et al. 2018), ale u niektorych taksonéw dowiedziono takich zaleznosci
(Plewa et al. 2018). Ponadto zrewidowano mechanizmy powstania
partenogenezy u ryjkowcéw w kontekscie wptywu infekcji Wolbachia
(Mazur et al. 2016, Kotaskova et al. 2018). Kwestie horyzontalnego
przenoszenia bakterii zbadano na przyktadzie wybranych
reprezentantow stonkowatych (Kolasa et al. 2017), dowodzac, ze
roslina zywicielska moze by¢ wektorem. Natomiast wspdlne
Srodowisko zycia nadrzecznych chrzgszczy drapieznych nie byto
nosnikiem bakterii (Kolasa et al. 2018).

Dodatkowo przygotowano przeglad wystepowania Wolbachia i jej
wptywu na chrzgszcze na podstawie dostepnych danych
literaturowych (Kajtoch & Kotaskova 2018). Wykorzystano takze
zebrany materiat owadzi do opracowania relacji infekcji Wolbachia z
innymi bakteriami wystepujgcymi w chrzgszczach i wywotujgcymi
podobny wptyw na rozréd nosicieli (Rickettsia, Spiroplasma,
Cardinium), ktore okazaty sie znacznie mniej rozpowszechnione
(Kolasa et al. 2018). Ponadto wykazano, ze nie ma istotnej korelacji
pomiedzy wystepowaniem najpospolitszych endosymbiontow.
Natomiast liczebno$¢ endosymbiotycznych bakterii w chrzgszczach
negatywnie korelowata ze zréznicowaniem mikrobiomu gospodarzy
(Kolasa et al., w recenz;ji).

Wyniki projektu oméwiono w 10 artykutach, opublikowanych w
czasopismach indeksowanych w miedzynarodowych bazach danych,
a takze prezentowano na konferencjach tematycznych, w tym na
europejskim kongresie biologii ewolucyjnej. Znaczna czesé wynikow
projektu bedzie stanowita takze przedmiot rozprawy doktorskiej
jednego z wykonawcow.

Zrealizowany projekt w znaczgcy sposob przyczynit sie do
zwiekszenia informacji na temat infekcji bakterig Wolbachia wsréd
chrzgszczy, ktéra jest najpowszechniejszym znanym endosymbiontem
majgcym, prawdopodobnie, fundamentalny wptyw na historie
ewolucyjng oraz na relacje ekologiczne niektérych grup
bezkregowcow. Projekt stanowi istotny wkfad w wiedze z zakresu
ekologii, ewolucji , mikrobiologii i biologii bezkregowcow.
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